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LABOR FUR KLINISCHE DIAGNOSTIK GMBH & CO. KG

Frau Untersuchungsbefund Nr.:

Yvonne van der Lem Probeneingang: 26.11.2022

Dorfstr. 94 / zum Schloss Datum Befund: 30.11.2022

8218 Osterfingen Untersuchungsbeginn: 26.11.2022

Schweiz Untersuchungsende: 30.11.2022
Befundstatus: Endbefund

Tierart: Katze

Rasse: Maine Coon

Geschlecht: weiblich

Name: Honey of Wild-Devil's

Zuchtbuchnummer: (CH) FFH LO 103111

Geburtsdatum / Alter: 17.03.2021

Probenmaterial: Abstrich

Probenentnahme: 24.11.2022

Probennehmer: Brigitta Monhart

Patientenbesitzer: van der Lem, Yvonne

EDV-Nummer / Befund-ID:

Hypertrophe Kardiomyopathie (HCM1) Maine Coon - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot) fur das Wildtyp-Allel. Es tragt somit nicht die
ursachliche Mutation flir die Hypertrophe Cardiomyopathie im MYBPC3-Gen (A31P).

Erbgang: autosomal-dominant
Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung wurde bisher bei folgenden Rassen

beschrieben:
Maine Coon und verwandte Rassen

Pyruvatkinase-Defizienz - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot) flr das Wildtyp-Allel. Es tréagt somit nicht die
urséchliche Mutation flir die Pyruvatkinase-Defizienz im PKLR-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Faktor XI Defizienz - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot) flr das Wildtyp-Allel. Es tréagt somit nicht die
assoziierte Variante fur Faktor XI Defizienz im FXI-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine K%rrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung wurde bisher bei folgender Rasse gefunden:
Maine Coon
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Spinale Muskelatrophie (SMA) - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot) flr das Wildtyp-Allel. Es tréagt somit nicht die
ursachliche Mutation flir die Spinale Muskelatrophie im LIX1-LNPEP-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung wurde bisher bei folgenden Rassen
beschrieben:
Maine Coon und verwandte Rassen

Das Ergebnis gilt nur flr das im Labor eingegangene Probenmaterial. Die Verantwortung fur die Richtigkeit der
Angaben zu den eingesandten Proben liegt beim Einsender. Gewahrleistungsverpflichtungen dafiir kénnen
nicht Ubernommen werden. Schadensersatzverpflichtungen sind, soweit gesetzlich zuldssig, auf den
Rechnungswert der durchgeflhrten Untersuchung/en beschrankt, im Ubrigen haften wir nur flr Vorsatz
und grobe Fahrlassigkeit, soweit gesetzlich maglich.

Weitere Genveranderungen, die ebenfalls die Auspragung der Erkrankung/Merkmale beeinflussen kénnen,
kénnen nicht ausgeschlossen werden. Die Untersuchung/en erfolgte/n nach dem derzeitigen allgemeinen
wissenschaftlichen Kenntnisstand.

Das Labor ist fir die auf diesem Befund aufgeflihrten Untersuchungen akkreditiert nach DIN EN ISO/IEC
17025:2018

(ausgenommen Partnerlabor-Leistungen).

Probenentnahme:

Der folgende unabhangige Probennehmer (Tierarzt, Zuchtwart, 0.4.) hat durch seine Unterschrift die
Probenentnahme und Uberprifung der Identitat des Tieres bestatigt:

Brigitta Monhart



